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Modul Mikrobiologie und Kerndatensatz
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Beschreibung des Moduls



5

Eigenschaften des Mikroorgansimus
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UML

• Kultur und Mikroskopie
• Molekulare Diagnostik
• Immunologie/Serologie
• Weitere Eigenschaften
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FHIR und Terminologien

Nach den Empfehlungen des MII-Steuerungskomitees wurden die Informationen mit dem FHIR-
Standard unter Verwendung internationaler Terminologien wie SNOMED CT und LOINC strukturiert.

In deutschen Laboratorien werden häufig standortspezifische ValueSets. Dieses Modell zielt darauf 
ab, die Kodierungen mit internationalen Systemen wie zu vereinheitlichen.

LOINC wurde hauptsächlich zur Beschreibung der Tests verwendet
SNOMED liefert Codes zur Beschreibung von nominalen und ordinalen Ergebnissen

Die numerischen Ergebnisse müssen in UCUM-Einheiten angegeben werden



• ART DECOR- Data model

• FHIR Resources- Information elements

• SearchLOINC-Terminologie

• SNOMED CT Browser- Terminologie

• CSIRO Snapper – Value Sets

• FORGE und SIMPLIFIER  -Profilen und Implementation Guide
8

Werkzeuge
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FHIR Logical Model
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Relevante FHIR-Observationselemente für den 
Nachweis des Organismus

Observation.code - Organismus Nachweis Test (LOINC wenn möglich)

Observation.value – detected/not detected /inconclusive oder positive/weakly
positiv/neegative/inconclusive (SNOMED)

Observation.method- Weitere Angabe zu Methode (SNOMED)

Observation.component –Name des Mikroorganismus (SNOMED)

Observation.component – Numerische Ergebnisse (e.g. Cycle Threshold, Viruslast)

Observation.component- Scores (e.g. Nugent, Barlett)
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Kultur Nachweis

Observation.code: (LOINC)
11475-1 Microorganism identified in Specimen by Culture

Observation.component.value: (SNOMED)
409822003 |Domain Bacteria (organism)|
414561005 |Kingdom Fungi (organism)|
417396000 |Kingdom Protozoa (organism)|
243565002 |Slime mold (organism)|
84676004 |Prion (organism)|
49872002 |Virus (organism)|

Observation.value: (SNOMED)
260373001 Detected (qualifier value)
260415000 Not detected (qualifier value)
419984006 Inconclusive (qualifier value)
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Keimzahl

Observation.code: (LOINC)
49223-1    Colony count [#/volume] in Unspecified specimen by Visual count
564-5 Colony count [#] in Unspecified specimen by Visual count
38436-2 Colony count [#/mass] in Unspecified specimen by Visual count
20774-6 Colony count [Units/volume] in Unspecified specimen by Visual count

Observation.valueCodeableConcept: (SNOMED)

260347006 Present + out of ++++ (qualifier value)
260348001 Present ++ out of ++++ (qualifier value)
260349009 Present +++ out of ++++ (qualifier value)
260350009 Present ++++ out of ++++ (qualifier value)
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Observation.hasMember
Das FHIR  Element hasMember wurde verwendet, um die Verbindung zwischen der Erkennung und 
anderen verwandten Informationen aufrechtzuerhalten und Keimzahl, Empfindlichkeit Anfälligkeit, 
MRGN-Klassifizierung, MRE-Typ
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Empfindlichkeit

Observation.code: (LOINC)
ValueSet

Observation.interpretation: (EUCAST 2019)
S Susceptible, standard dosing regimen
I Susceptible, increased exposure
R Resistant
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Mikroskopie

Observation.code: (SNOMED)
117259009 |Microscopy (procedure)|

Observation.value: (SNOMED)
260373001 Detected (qualifier value)
260415000 Not detected (qualifier value)
419984006 Inconclusive (qualifier value)
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Molekular Diagnostik

Observation.code: (LOINC)
92253-4  Microorganism identified in Isolate or Specimen by 
Molecular genetics method

Observation.value: (SNOMED)
10828004 Positive
260408008 Weakly positive
260385009 Negative
419984006 Inconclusive

Observation.component. valueQuantity
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Serologie-Immunologie

Observation.code: (SNOMED+LOINC VS)
252318005 |Immunology laboratory test (procedure)|

Observation.value: (SNOMED)
10828004 Positive
260408008 Weakly positive
260385009 Negative
419984006 Inconclusive

Observation.component. valueQuantity
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Resistenzgene

Observation.code: (LOINC VS)
Value Set

Observation.value: (SNOMED)
260373001 Detected (qualifier value)
260415000 Not detected (qualifier value)
419984006 Inconclusive (qualifier value)

Observation.component: 
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/pathogens/refgene/

https://www.ncbi.nlm.nih.gov/pathogens/refgene/


• Fixed values
einen bestimmten Code

• Intensional Value sets
algorythmisch definiert

• Extensional value sets
explizite Liste von Codes
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FHIR und terminology Bindings
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Value Sets in Snapper



SearchLOINC



SNOMED Browser
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Datenelemente in ART DECOR
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SIMPLIFIER



• Sehr spezifisches und kompliziertes Fachgebiet 
• Bedarf an Feedback von Fachleuten bei der Modellierung 
• Unterschiedliche Verfahren in verschiedenen Labors
• ValueSets erstellen
• Fehlende Codes in Standardterminologien
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Herausvorderungen



• Die FHIR-Profile zur Abbildung der Inhalte des Erweiterungsmoduls Diagnostik 
Mikrobiologie haben die HL7-Ballotierung durchlaufen. 

• Alle Kommentare wurden überprüft und innerhalb das KDS-Team diskutiert.
• Fehler und Ungenauigkeiten wurden korrigiert 
• Diskussion mit MII Modul Labor 
• Diskussion mit RKI und MIO42
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Wo wir stehen



Die Zusammenarbeit auf europäischer Ebene fortzusetzen, um ein europäisches 
Datenmodell für die Mikrobiologie auf der Grundlage von MII Modul 
Mikrobiologie zu erstellen.

(z.B. X-eHealth, x-Share…)
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Perspektive



Rinaldi, E., Drenkhahn, C., Gebel, B. et al. Towards interoperability in infection 
control: a standard data model for microbiology. Sci Data 10, 654 (2023). 
https://doi.org/10.1038/s41597-023-02560-x
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weitere Informationen

https://doi.org/10.1038/s41597-023-02560-x
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